oxid (neutral, Aktivititsstufe 1I). Durch Eluieren mit Benzol
gewinnt man (4), das aus Athanol umkristallisiert wird und
sich im Vakuum sublimieren 14Bt. Ausbeute 44 %/, Fp = 95 °C.

Eingegangen am 21. Juni 1968 [Z 814]

[*] Prof. Dr. H. J. Bestmann und Dipl.-Chem. D. Ruppert
Institut fiir Organische Chemie
der Universitdt Erlangen-Niirnberg
852 Erlangen, HenkestraBle 42
[1] H. J. Bestinann, H. Hiberlein, H. Wagner u. O. Kratzer,
Chem. Ber. 99, 2848 (1966).

VERSAMMLUNGSBERICHTE

2] Die Substanz ist in allen spektroskopischen Daten identisch
mit der kiirzlich von K. Grohmann und F. Sondheimer (J. Amer.
chem. Soc. 89, 7119 (1967)) beschriebenen Verbindung (4).

[3] G. Wittig, G. Koenig u. K. Clauf, Liebigs Ann. Chem. 593,
127 (1955).

[4] Die Substanz ist in allen spektroskopischen Daten identisch
mit der kiirzlich von R. H. Mitchell und F. Sondheimer (Tetra-
hedron Letters /968, 2873) auf anderem Wege synthetisierten
Verbindung (8).

[S] M. Orchin u. L. Reggel, J. Amer. chem. Soc. 69, 505 (1947);
73, 436 (1951).

Zur Struktur der Glutaminsidure-Dehydrogenase
aus Rinderleber

Von H. Sund*]

Durch Messung der Lichtzerstreuung in Abhédngigkeit von
der Proteinkonzentration (25 pg/ml bis 8 mg/ml) und durch
den Vergleich mit berechneten Kurven konnte nachgewiesen
werden, daf3 sich das Assoziations-Dissoziations-Gleichge-
wicht zwischen den Untereinheiten der Glutaminséure-
Dehydrogenase (Molekulargewicht 270000) und dem Octa-
meren stufenweise einstellt(l). Aus der Abhangigkeit der
Réntgenkleinwinkelstreuung von der Proteinkonzentration
(1 bis 33 mg/ml) folgt, daB der Streumassenradius (Rq =
30,3 A), die Massenbelegung pro 1 A Linge (M/1 A = 2340)
und die Querschnittsform der Glutaminsiure-Dehydrogenase
unabhingig von der Proteinkonzentration sind. Der Ver-
gleich mit berechneten Streukurven ergibt, daB der Quer-
schnitt entweder kreisférmig (Durchmesser = 86 A) oder
elliptisch mit einem Achsenverhiltnis von 0,8:1 (Achsen-
linge 76 bzw. 95 A) ist, die Linge des assoziierten Molekiils
wurde zu 800 bis 900 A bestimmt. Am besten 14Bt sich die
Gestalt des Molekiils aufgrund dieser Messungen als Zylinder
beschreiben. Die Ergebnisse zeigen, daB3 bei der durch eine
Querspaltung erfolgenden Dissoziation der Querschnitt nicht
veriandert wird und dafl Glutaminsiure-Dehydrogenase
offenbar sehr locker gebaut ist und Hohlrdume besitzt. Das
folgt unter anderem aus der Massenbelegung und demin den
Streukurven enthaltenen Nebenmaximum (2],

[Kolloquium im Max-Planck-Institut
fiir Experimentelle Medizin, Gottingen,
am 2. Februar 1968}

[*] Prof. Dr. H. Sund
Universitit Konstanz, Fachbereich Biologie
775 Konstanz, Postfach 733
[1] Versuche mit W. Burchard.
[2) Versuche mit M. Herbst und I. Pilz.
[VB 157]

Zur Biochemie des Fructose-Stoffwechsels

Von W. Lamprecht[*]

Beim Fructose-Stoffwechsel, der vom normalen Glucose-
Abbau verschieden ist, ergeben sich spezielle Probleme. Fruc-
tose kann im Siugetierorganismus nur in Leber, Niere und
in der Diinndarmmucosa abgebaut werden; diese Organe
haben dafiir eine spezielle Enzymausriistung. Durch das En-
zym Ketohexokinase wird Fructose zu Fructose-1-phosphat
phosphoryliert. Dabei ist die Kapazitit der Leber fiir Fruc-
tose ungefihr doppelt so hoch wie fiir Glucose. Fructose-1-
phosphat wird durch die Aldolase der Leber, die sich in ihrer
Spezifitdt von der des Muskels unterscheidet, zu Dihydroxy-
acetonphosphat und D-Glycerinaldehyd abgebaut. Di-
hydroxyacetonphosphat ist ein Intermedidrprodukt der
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Glykolyse. p-Glycerinaldehyd ist potentieller Reaktionspart-
ner von vier verschiedenen, miteinander konkurrierenden
Enzymen:

1. Triosekinase; sie phosphoryliert p-Glycerinaldehyd zu p-
Glycerinaldehyd-3-phosphat.

2. und 3. Zwei Alkohol-Dehydrogenasen, NADH- bzw.
NADPH-abhingig, welche p-Glycerinaldehyd zu Glycerin
reduzieren; Glycerin wird von Glycerinkinase zu L-Glycerin-
3-phosphat (einem Intermedidrprodukt der Glykolyse) phos-
phoryliert. Diese reduktive Umsetzung ist aufgrund der gro-
Ben Michaelis-Konstanten der NADH-spezifischen Alkohol-
Dehydrogenase und der kleinen Aktivitit der NADPH-
spezifischen Alkohol-Dehydrogenase in der Leber nicht
mdglich. Isotopenversuche bestitigen diese Aussage.

4. Aldehyd-Dehydrogenase, die p-Glycerinaldehyd NAD ©-
abhingig zu D-Glycerinsdure oxidiert. Durch diesen enzyma-
tischen Schritt kann die eine ,,Halfte des Fructose-Molekiils*
die insulingesteuerte Regulation der Glykolyse auf der Stufe
der Glycerinaldehydphosphat-Dehydrogenase umgehen.

D-Glycerinsdure wird zu 2-Phosphoglycerinsdure — ebenfalls
einem Intermedidrprodukt der Glykolyse — phosphoryliert.
D-Glycerat-Dehydrogenase dchydriert p-Glycerinsdure zu
Hydroxybrenztraubensaure, die durch Transaminierungs-
reaktionen die im Stoffwechsel wichtige Aminosiure Serin
liefert.

D-Glyccrat-Dehydrogenase ist konfigurationsspezifisch; nur
D-Glycerat wird umgesctzt. Zusammen mit Lactat-Dehydro-
genase, welche neben r-Lactat auch L-Glycerat dehydriert,
katalysiert D-Glycerat-Dehydrogenase einen Konfigurations-
wechsel von L- nach p-Glycerat oder umgekehrt.

Coenzyme fiir p-Glycerat-Dehydrogenase sind NAD® oder
NADP®., Dem Enzym b-Glycerat-Dehydrogenase kommt
deshalb die Funktion einer Transhydrogenase NADH =
NADPH zu.

[GDCh-Ortsverband Hannover,

am 16. Mai 1968] [VB 160}

[*] Prof. Dr. W. Lamprecht
Institut fiir Klinische Biochemie und
Physiologische Chemie der Medizinischen Hochschule
3 Hannover, Osterfeldstrafle 5

Strukturen von Verbindungen von Elementen in
Valenzzustinden mit 4s2- und 5s2-
Elektronenkonfiguration

Von S. E. Rasmussen(*)

In Ubereinstimmung mit der Einzelelektronenapproximation

existiert eine Anzahl von Elementen in einem Valenzzustand,

in dem die duBeren Elektronen die Konfiguration 4s2 oder
5s2 haben.

[Ar] 3d104s2: ZnO, Gal, Gell, AsllI, SelV, BrVY, KrVI

[Kr) 4d105s2; CdO, Inl, SnlI, SbIll, TelV, JV, XeVI
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